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La charniere du 20€ au 21e siéecle a marqué un
changement d’échelle pour la biologie, qui est passée
du gene au génome ... Le séquengcage massivement
parallele est utilisé pour analyser le génome de millions
d'individus, détecter les risques de maladies
génétiques et proposer des thérapies individualisées
(médecine génomique). Il permet également d'explorer
la biodiversité des environnements marins et terrestres
(génomique et métagénomique environnementale), et
de retracer 'évolution des organismes vivants.

Cependant, la disponibilit¢ de données massives ne
suffit pas le fonctionnement d'un
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