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Charles Darwin publie son livre Charles Darwin publie son livre ““ONON  THE ORIGINETHE ORIGINE
OF SPECIESOF SPECIES ” ”

LL ’ ’ADN est isoléADN est isolé

Crik Crik et et Watson Watson décrivent la structure en doubledécrivent la structure en double
hélice de lhélice de l ’ ’ADNADN

Nirenberg élucide le code génétiqueNirenberg élucide le code génétique

Production des premiers ADN recombinantsProduction des premiers ADN recombinants

Sanger et ses collègues développent une méthodeSanger et ses collègues développent une méthode
de séquençage dde séquençage d’’ADNADN  : La méthode de Sanger: La méthode de Sanger

Première localisation dPremière localisation d’’un gène responsable dun gène responsable d’’uneune
maladie humaine. Invention de la réactionmaladie humaine. Invention de la réaction
dd’’amplification PCRamplification PCR

Les séquences microsatellites commence à êtreLes séquences microsatellites commence à être
utilisées comme marqueurs génétiquesutilisées comme marqueurs génétiques

Seconde génération de carte génétiqueSeconde génération de carte génétique
humaine réalisée par une équipe françaisehumaine réalisée par une équipe française

La carte génétique de la souris est complète. LeLa carte génétique de la souris est complète. Le
séquençage du génome de la levure est terminéséquençage du génome de la levure est terminé

Le premier génome dLe premier génome d’’un animal multicellulaire estun animal multicellulaire est
séquencé, il sséquencé, il s’’agit de agit de Caernorhabolitis elegansCaernorhabolitis elegans

Séquençage du génome de Séquençage du génome de Drosophila  melanogasterDrosophila  melanogaster
etet Arabidopsis thaliana Arabidopsis thaliana

Le séquençage du génome de la souris est terminé.Le séquençage du génome de la souris est terminé.
Annonce le projet internationnal Hap MapAnnonce le projet internationnal Hap Map

Séquençage du génome du chimpanzé. Le projetSéquençage du génome du chimpanzé. Le projet
Hap Map est complétéHap Map est complété

Séquençage du génome de James WatsonSéquençage du génome de James Watson

Gregor Mendel réalise des expériences sur lesGregor Mendel réalise des expériences sur les
pois et rédige les premières lois de lpois et rédige les premières lois de l’’héréditéhérédité

De De VriesVries, , Correns Correns et et Von TschermakVon Tschermak
redécouvrent les lois de redécouvrent les lois de MendelMendel

Hin Tjio définit le nombre de chromosomesHin Tjio définit le nombre de chromosomes
humains au nombre de 46humains au nombre de 46

Description de la première enzyme deDescription de la première enzyme de
restrictionrestriction

Premier clonage dPremier clonage d’’un gène dun gène d’’animal à partir duanimal à partir du
xénopexénope

Production des premiers animaux transgéniques,Production des premiers animaux transgéniques,
des drosophiles et des sourisdes drosophiles et des souris

On crée des chromosomes artificiels de levureOn crée des chromosomes artificiels de levure
(YAC).(YAC). Première carte génétique humainePremière carte génétique humaine

Lancement du Lancement du ““  Human GenomeHuman Genome Project Project  (HGP)(HGP) ” ”

Séquençage du premier génome complet, celui deSéquençage du premier génome complet, celui de
la bactérie la bactérie Haemophilus influenzaHaemophilus influenza

Le génome de Le génome de Escherichia coli  Escherichia coli  estest
complétement séquençécomplétement séquençé

Séquençage du chromosome 22  humain, premierSéquençage du chromosome 22  humain, premier
chromosome humain séquencéchromosome humain séquencé

En Avril, les chercheurs complète le HGPEn Avril, les chercheurs complète le HGP

 On séquence le dernier chromosome humain, le 1. On séquence le dernier chromosome humain, le 1.
Apparition des Apparition des techniques de séquençage

massivement parallèle

Le Le séquençage séquençage brouillon du génome humain est publiébrouillon du génome humain est publié


